


O teste Decipher deve ser usado 
como exame padrão para 
prognosticar o câncer de 
próstata no momento do 

diagnóstico 

Marcelo Langer Wroclawski







VIGILÂNCIA ATIVA

• US National Cancer Data Base • PROTECT Trial

Maurice MJ, et al.. JAMA Oncol 2016;2:1505–7

Hamdy FC, et al.. N Engl J Med  2016;375:1415-24



Active Surveillance

Vantagens

• Evita efeitos colaterais do 
tratamento definitivo

• Preserva QoL

Desvantagens

• Risco de progressão da 
doença

• Risco de perder oportunidade 
de cura

• 1/3 precisrá de tratamento

TESTE MOLECULAR TECIDUAL TOMADA DE 

DECISÃO 



• Teste molecular  Medicina personalizada, de precisão

• 22 biomarcadores genéticos (expressão de RNA)
• Proliferação do ciclo celular
• Adesão
• Motilidade
• Modulação imune
• Sinalização androgênica

• Resultado 0-1
• < 0,45  Baixo
• 0,45 – 0,60  Intermediário (2x risco de metástase)
• > 0,60  Alto (7x risco de metástase)

Erho N, et al. PLoS One 2013;8:e66855



• Determinar % de G6 (3+3) com características moleculares de 
doença com potencial metastático

• 337 prostatectomias G6
• 80%  Decipher baixo

• 13%  Decipher intermediário

• 7%  Decipher alto

• Decipher alto relacionado com:
• Extensão extra-prostática

• VVSS +

• Margem +



MONOTERAPIA É SUFICIENTE???



• BxP de 57 pacientes de uma série de Decipher
• PSA > 20 ou pT3 ou margem + ou G 8-10

• Seguimento de 8 anos
• 8 metástases

• 3 mortes por CaP

• Análise multivariada para desenvolvimento de meta
• Decipher (HR=1,72, para cada 10% de aumento)

• Idade (NS)

• PSA pré-op (NS)

• Gleason da Bx (NS)



• 235 pacientes de risco intermediário e alto
• 105 prostatectomias

• 130 Radio ± Hormonio

• Seguimento de 6 anos
• 34 metástases

• 11 mortes por CaP



• Sobrevida livre de metástase



• Sobrevida Câncer-específica em 5 anos

HR: 1,57 (para cada aumento de 

10%) 

9,4

%



CONCLUSÃO

Avaliação 
Genômica ao 
Diagnóstico 

Prognóstico 
Mais Preciso

Tratamento 
Adequado

HISTOLOGIA ≠ BIOLOGIA MOLECULAR



Haffner MC, et al. J Clin Invest 2013;123:4918-22
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